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DORUCENO ELEKTRONICKY

V Brné dne 18. 3. 2025
MU-ZAK/362901/2024/2615811/LF-6

Podlimitni vefejna zakéazka zadavana ve zjednodu$eném podlimitnim Fizeni

Reagencie pro pfipravu NGS knihoven pro Ustav klinické imunologie a alergologie LF
MU - ramcova dohoda 2025-2027

Vysvétleni, zména, doplnéni zadavaci dokumentace €. 2

V&Zend pani, vaZeny pane,

Masarykova univerzita, Lékafska fakulta, Kamenice 753/5, 625 00 Brno, IC 00216224, fakulta vefejné vysoké Skoly
podle zékona €. 111/1998 Sb., o vysokych Skolach, v platném znéni, nezapsana v obchodnim rejstfiku (dale jen
,Zadavatel"), si dovoluje dle ustanoveni § 99 zakona ¢&. 134/2016 Sb., o zadavani vefejnych zakazek, v platném znéni
(dale jen ,ZZVZ"), vysvétlit, zménit nebo doplnit zad&vaci dokumentaci této vefejné zakazky.

Zadavatel obdrzel dne 17.3.2025 prostfednictvim elektronického nastroje E-ZAK Zadosti dodavatelti o vysvétleni

zadavaci dokumentace nasledujiciho znéni:

1)

Dotaz ¢. 1:

Ze znéni zadavaci dokumentace nelze objektivné urcit vySi nakladi spojenych s realizaci validacniho
experimentu v ramci podani nabidky. Chybi specifikace parametrt, jako jsou napfiklad objem dat v gigabajtech
na vzorek, poZadovana hloubka pokryti (coverage), velikost capture regionu, typ sekvenacni platformy a
pouZitd sekvenacni chemie.

Zadame proto o poskytnuti kompletniho seznamu veskerych pozadavk( na podminky realizacniho validaéniho
experimentu. Zaroven Vas zdvofile Zadame o specifikaci vSech hodnoticich kritérii, na jejichZz zakladé bude
posuzovana kompatibilita navrhovaného feseni s hybridizacnim protokolem.

Odpovéd zadavatele:

Hybridizacni krok neni souCasti pfedmétu plnéni a bude nasledné proveden s vyuZitim vlastnich sond a
reagencénich setl z rodiny KAPA HyperCapture (Roche). Z dlivodu zajisténi kompatibility s hybridizacnim
krokem je ucastnik povinnen priilkazné doloZit (poskytnutim fastq souborl z provedenym valida¢nich run( na
minimalné 96 vzorcich DNA), Ze nabizené reakéni sety poskytuji kvalitativné srovnatelné vysledky.

Pozadujeme minimalné 400.000 ,pair-end reads" na vzorek, s délkou ¢teni minimalné 2x75 bp, na platformé
[llumina nebo Aviti.

Spinéni kompatibility navrhovaného feSeni s hybridizatnim krokem bude posuzovano na zékladé zéchytu
klinicky vyznamnych variant (jednonukleotidove varianty, delece/duplikace v rozsahu 1-100 nt, velké delece
/ duplikace (copy number variation, CNV)) v genech asociovanych s poruchami metabolismu lipidd a shodné
stanoveného polygenniho skére (PRS) odvozeného od Talmud et al. Lancet (2013).

Za Klinicky vyznamné varianty se povaZuji varianty hodnoceny jako varianty nejasného vyznamu,
pravdépodobné patogenni nebo patogenni na zakladé specifickych kritérii (Richards S. et al. Genetics in
Medicine, 2015; Chora J.R. et al. Genetics in Medicine, 2022).
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PoZadavek na kompatibilitu navrhovaného feSeni s hybridizaénim krokem je spinén v pfipadé prokazani 100 %
shody s dfive analyzovanymi vzorky.

2) Zadavaci podminky této vefejné zakazky z(stavaji beze zmén.
S pozdravem

Digitélng prof. MUDr. Martin Repko, Ph.D.

I ng. podepsal Ing. dékan LF MU
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