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ODUVODNENI VEREJNE ZAKAZKY

S hazvem

, VYSOKOKAPACITNi DNA SEKVENACNIi SYSTEMY PROJEKTU CEITEC“

vyhotovené podle § 156 zakona ¢. 137/2006 Sb., o verejnych zakazkach, v platném

znéni (dale jen Zakon)

’

ODUVODNENI UCELNOSTI VEREJNE ZAKAZKY

a)

Popis potreb, které maji byt splnénim veiejné zakazky naplnény

Zakazka je zadavana a financovana z Operacniho programu Vyzkum a vyvoj pro inovace v ramci
projektu ,CEITEC - stredoevropsky technologicky institut, registracni Ccislo projektu
CZ.1.05/1.1.00/02.0068. Jejim cilem je naplnéni planovaného ucelu projektu, ktery spolecné
pfipravuji nejvyznamnéjsi brnénské univerzity a vyzkumné instituce, a to vybudovani evropského
centra excelence v oblasti véd o Zivé ptirodé a pokrocilych materidld a technologii. Projekt ma byt
ukonéen nejpozdéji do 31. 12. 2015.

b) Popis predmétu verejné zakazky

Pfedmétem verejné zakazky je dodavka nasledujicich vysokokapacitnich DNA sekvenacnich
systémU pofizovanych pro rdzné vyzkumné soucasti vyzkumného centra CEITEC (Central
European Institute of Technology):

e Systém pro masivné paralelni sekvenovani potizovany pro centralni sdilenou laboratof
CEITEC — Genomika. Systém by mél byt schopen zajistit vysoce variabilni aplikace napf.
celogenomového sekvenovani lidské DNA, celogenomové sekvenovani savéi DNA,
sekvenovani mikrobidlnich genomd, cilené resekvenovani (exomy, geny), transkriptomové
sekvenovani a dalsi. Pofizovatelem resp. dotéenym zadavatelem tohoto zafizeni je MU.

e Vysokokapacitni DNA personadlni sekvenacni systém pro vyzkumny program CEITEC -
Molekularni veterinarni medicina. Zafizeni bude primarné slouzit k resekvenacnim
analyzam zvifecich genom( potfebnym pro studium genetické diverzity populaci a pro
identifikaci DNA polymorfism( patologickych variant. Pofizovatelem resp. dotenym
zadavatelem tohoto zafizeni je VFU.

Podrobnosti jsou uvedeny v zadavaci dokumentaci.
Popis vzajemného vztahu predmétu veiejné zakazky a potieb zadavatele

Realizace predmétu verejné zakazky pomuze ke splnéni vySe uvedenych cill projektu CEITEC,
konkrétné pofizenim klicového vybaveni pro budovanou sdilenou laboratof CEITEC (core facility)
»CEITEC - Genomika“ pro spolupraci na zakladnim a aplikovaném vyzkumu internimi i externimi
védeckymi skupinami a externimi uZivateli mimo akademickou sféru. Druhy ze systému je
dllezitym pfistrojovym vybevenim vyzkumného programu CEITEC - Molekuldrni veterindrni
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medicina, které bude slouZit k resekvenacnim analyzam zvirecich genomu potfebnym pro studium
genetické diverzity populaci a pro identifikaci DNA polymorfism{ patologickych variant.

d) Predpokladany termin splnéni verejné zakazky
Predmét verejné zakazky bude realizovdan na zakladé kupnich smluv, jez budou uzavieny
prislusSnym dotéenym zadavatelem a vybranym uchazecem na zakladé vysledkd zadavaciho fizeni.
Pristroje budou dodany do 2 mésicl od uzavieni smlouvy (pfedpoklad fijen 2014).

e) Popis rizik souvisejicich s plnénim verejné zakazky, ktera zadavatel zohlednil pt¥i stanoveni
zadavacich podminek

Zadavatel spatfuje riziko zejména v prodleni se zadanim zakazky, které mize ohrozit vytycené cile
projektu CEITEC, jakozZ i v riziku potizeni nekvalitniho pfistrojového vybaveni.

ODUVODNENIi POZADAVKU NA TECHNICKE KVALIFIKACNi PREDPOKLADY

Zadavatel stanovil technické kvalifikacni predpoklady podle § 56 odst. 1 pism. a) Zakona ve
standardu, ktery dle vyhlasky ¢. 232/2012 Sb., o podrobnostech rozsahu odlvodnéni ucelnosti
verejné zakazky a odlivodnéni verejné zakazky, v platném znéni, nevyZaduje dalsi odGvodnéni.

ODUVODNENI VYMEZENi OBCHODNICH PODMINEK

Zadavatel stanovil obchodni podminky ve standardu, ktery dle vyhlasky ¢. 232/2012 Sb., o
podrobnostech rozsahu odlvodnéni Ucelnosti vefejné zakazky a odlvodnéni verejné zakazky,
v platném znéni, nevyzaduje dalsi odGvodnéni, s ndsledujici vyjimkou, a to

a) Pozadavek na zarucni lhdtu delSi nez 24 mésicu

Pozadavek delSi zaru¢ni doby je opodstatnén snahou o pofizeni vysoce kvalitniho zafizeni za
prfimérené financ¢ni prostredky, které nebude vyzadovat nakladny servis zarucni, ale i pozarucni.

ODUVODNENI VYMEZEN{ TECHNICKYCH PODMINEK

Zadavatel ddle zdlOvodniuje vymezeni technickych podminek verejné zakdzky ve vztahu ke svym
potfebam a k rizikim souvisejicim s pIlnénim verejné zakazky. ZdGvodnéni jednotlivych pozadavki je
uvedeno v pfiloze tohoto dokumentu.

ODUVODNENI STANOVENi ZAKLADNIiCH A DiLCicCH HODNOTICICH KRITERII A zPUSOBU
HODNOCENi NABIDEK

a) Zadavatel dale zddGvodnuje stanoveni zakladnich a dil¢ich hodnoticich kritérii ve vztahu ke svym
potiebam.

evvs

evvs

ODUVODNENIi STANOVENiI PREDPOKLADANE HODNOTY VEREJNE ZAKAZKY

Zadavatelem stanovil predpokladanou hodnotu v souladu s § 15 resp. § 13 Zakona na zakladé udaja a
informaci o zakazkach stejného ¢i podobného predmétu plnéni realizovanych zadavatelem a jeho
partnery, jakoz i prGzkumem trhu.




Systém pro masivné paralelni sekvenovani

Zakladni pozadavky zadavatele

Systém pro masivné paralelni sekvenovani pofizovany pro centralni sdilenou laborator CEITEC — Genomika. Systém by
mél byt schopen zajistit vysoce variabilni aplikace napf. celogenomového sekvenovani lidské DNA, celogenomové
sekvenovani sav¢i DNA, sekvenovani mikrobialnich genomd, cilené resekvenovani (exomy, geny), transkriptomové

sekvenovani a dalsi.

Pozadované technické a funkéni vlastnosti

(nabidky uchaze&d musi splfiovat viechny nize uvedené
parametry. U hodnocenych parametri musi nabidka vyhovét
alespon stanovené pozadované Urovni)

Pozadovana hodnota

Oduvodnéni vymezeni
technickych podminek

(odGvodni pozadavkd ve vztahu ke svym
potrebam a k rizikiim souvisejicim s plnénim
verejné zakazky)

Sekvenator

Maximalni kapacita sekvenatoru (baze)

Nejméné 120 miliard

Vyssi kapacita dovoluje soucasnou
analyzu vice vzorkU

Maximalni kapacita sekvendtoru (single reads)

Nejméné 400 milion(

Vysoky pocet readl je dalezity pro
aplikace vyuzivajici pocitani
jednotlivych sekvenci (RNA-Seq,
ChlP-Seq)

Maximalni délka readu (baze)

Nejméné 150

Vétsi délka readu usnadnuje dalsi
zpracovani dat a dovoluje
identifikaci haplotypU a
strukturalnich variant

Maximalni délka paired-end readu (baze)

Nejméné 2x150

Vétsi délka readu usnadnuje dalsi
zpracovani dat a dovoluje
identifikaci haplotypU a
strukturalnich variant

Podpora paired-end reads

ano

Paired-end sekvenovani zvysuje
efektivni délku sekvenovaného
Useku a zvysSuje kvalitu cteni

Kvalita ¢teni — podil bazi s kvalitou vyssi nez Q30 (pfi
délce cteni alespon 2x150 bazi)

Nejméné 75%

Vysoka kvalita cteni snizuje vyskyt
falesné pozitivnich/negativnich
vysledkd.

Systém pro pfipravu amplikonovych knihoven 1

Pocet samostatnych reakénich mist

Nejméné 5000

Dovoluje soucasnou amplifikaci vice
cill (gent), bude vyuZito napf. pro
amplifikaci panelt genl
souvisejicich s nadory.

Pipetovani reagencii do kazdého reakéniho mista ano UmozZnuje plné vyuzit celkovou
individualné kapacitu pfistroje i pro velmi
komplexni panely gen( (tisice
exonu).
Zjednodusené pipetovani vzorku do vice reakénich mist ano Zrychluje a zlevnuje pfipravu v

soucasneé

pripadé rutinné vyuzivanych panell
amplikond.




Objem jednotlivych reakci

NejvySe 150nL, nejméné

Zajistuje dostatecny objem vzorku i

50nL . . . -
pro aplikace jako je sekvenovani
exprimovanych gend.
Monitorovani prabéhu amplifikace metodou real-time ano Umoznuje kontrolu kvality

PCR

amplifikace a vyslednych
sekvenacnich knihoven. Dovoluje
vyuziti pristroje i pro high-
throughput qPCR.

Podporované fluorofory pro real-time PCR

alespon SYBRGreen ll, 6-
FAM, VIC

RozSifuje spektrum vyuZzitelnych
aplikaci (napt. Alelicka diskriminace,
spike-in kontroly).

Systém pro pfipravu amplikonovych knihoven 2

Pocet samostatnych reakcnich mist

Nejméné 2000

Dovoluje soucasnou amplifikaci vice
cili (genu)/vzorku, bude vyuZito
napr. pro amplifikaci paneli gend
souvisejicich s nddory nebo pro
projekty vyZadujici vysetreni vétsiho
poctu vzorka.

Maximalni pocet soucasné zpracovavanych vzorkd

Nejméné 48

Optimdlni pro rutinni pripravu
knihoven z velkého mnoZstvi vzorka.

Pocet samostatnych reakcnich mist na vzorek

Nejméné 48

Optimdlni pocet pro sekvenovadni
jednotlivych geni/malych paneli
gend.

Objem jednotlivych reakci

NejvySe 50nL, nejméné

Minimalizace reakéniho objemu

15nL sniZuje ndroky na mnoZstvi vzorku a
reagencil.
Kompletni systém pro sestaveni reakci, PCR amplifikaci a ano Pouze doddni kompletniho systému

poolovani amplikon(

umoZriuje jeho plné vyuZiti.




Vysokokapacitni DNA persondlni sekvenacni systém

Zakladni pozadavky zadavatele

Vysokokapacitni DNA personalni sekvenacni systém pro vyzkumny program CEITEC - Molekularni veterinarni medicina.
Zafizeni bude primarné slouZit k resekvenacnim analyzam zvitecich genomU potfebnym pro studium genetické diverzity
populaci a pro identifikaci DNA polymorfismi patologickych variant. Odlehéena verze vysokokapacitniho sekvenatoru

urcena predevsim pro klinické pouZiti.

Pozadované technické a funkcni vlastnosti

(nabl'dky uchazecl musi splfiovat vSechny nize uvedené
parametry. U hodnocenych parametrt musi nabidka vyhovét
alespon stanovené pozadované urovni)

Pozadovana hodnota

Oddvodnéni vymezeni
technickych podminek

(odGvodni pozadavk( ve vztahu ke svym
potfebam a k rizikim souvisejicim s plnénim
verejné zakazky)

Personalni sekvenator pro NGS

maximalné pripustna chybovost:

2x 150 bp Q30 >75 %

2x 100 bp Q30> 85 %

Vysoka kvalita ¢teni snizuje vyskyt
falesné pozitivnich/negativnich

pozadovana délka cteni dle pouZité chemie min. 250 bp Vétsi délka readu usnadriuje dalsi
zpracovani dat a dovoluje
identifikaci haplotypU a
strukturalnich variant
sekvenovani syntézou (SBS metoda) ano Zajisténi srovnatelnosti vystupl s
daty partnerskych instituci.
systém umoznujici ziskani FASTQ formatu z hrubych ano UmozZnuje analyzu dat pomoci
sekvenacnich dat raznych programu a pristupli bez
nutnosti konverze.
fizeni samostatnym nebo integrovanym PC ano UmozZiuje okamzité pouziti bez
nutnosti dalSich investic a zajistuje
kompatibilitu mezi PC a
sekvenatorem.
pozadovana kapacita ziskanych dat na jeden sekvenacni 7 giga bazi Vyssi kapacita dovoluje soucasnou
béh analyzu vice vzorku
systém umoznujici resekvenacni celogenové studie, ano Resekvenaéni analyza umoznuje
resekvanaci malych genomi odhaleni zmén ve vysoce variabilni
oblastech zajmu.
sekvenovani malych RNA ano UmozZnuje studium transkryptomu a

experimentl zamérenych na expresi
genll zajmu.

ocekdvany cas pripravy molekuldrni knihovny

max. 8 hodin

Nizky ¢as ptipravy omezuje
moznosti kontaminace nebo jiného
znehodnoceni knihovny.

soucasti systému musi byt vlastni software pro analyzu a ano UmozZnuje okamzité pouZiti.
dalsi zpracovani raw dat
Software pro zpracovani dat
SW umozniuje mapovani readt (alighment ano ’ L, ..

) P (alig ) Zakladni ukon pti praci s NGS daty.
SW umoziuje de novo assembly ano

Zakladni ukon pfi praci s NGS daty.




SW umoziuje detekci variant ano ) : _

Nezbytné pro snadné odhalovani
polymorfisml v genech zajmu.

SW umozfiuje analyzu RNA-seq ano Vyuzitelné pfi expresnich analyzach.

SW vyhodnocuje a filtruje ready podle kvality ano Snizuje pravdépodobnost faleina
pozitivnich/negativnich vystupu.

PC pro zpracovani dat

2 procesory x86-64 kompatibilni, dohromady musi mit min. 16 UmoZnuje praci i s témi

fyzickych jader nejnarocnéjsimi programy v

prijatelném case.

pamét RAM min. 256 GB Umoznuje praci i s extrémné

velkymi soubory z NGS (genomy,
atd.)
systémovy disk SSD min. 256 GB UmoZznuje rychly pfistup a

nezpomaluje vypocetni operace u
narocnych aplikaci.

klasické pevné disky o celkové kapacité

min. 12 TB, 7200 ot./min.

NGS data zabiraji velké mnoZstvi
mista, nutnost zalohovani
experimentalnich dat.

Dvojice 24" LCD s pivotem, rozliseni min. 1920 x min. ano Zvyseni prehlednosti provadénych
1200, minimalné 1x DVI vystup operaci.
graficka karta s podporou dvou uvedenych monitord ano Nutnost pro vyse uvedené.

mechanika DVD+-RW/RAM/DL Pfendseni a zdlohovani dat.
sitova karta 1 Gb Ethernet, podporou | Pristup do databazi, moznost sdileni
PXE dat.
wifi karta ano Pfistup do databazi, moznost sdileni
dat.
USB porty min. 6 x USB celkem Pfendseni a zalohovani dat,
pfipojeni periferii.
klavesnice ano Nutnost pro okamZité pouziti
sestavy.
mys USB, snimdni pohybu Nutnost pro okamZité pouziti
optické, pripojena sestavy.

kabelem, 3 tlacitka a
kolecko, min. délka 12
cm

¢tecka pamétovych karet

ano

Prendaseni a zalohovani dat.

operacni systém

Microsoft Windows 7
Professional 64b CZ OEM

Nékteré programy vyzZzaduji
spousténi pres systém Windows.




