Technicka specifikace
Stolni masivné paralelni sekvenator

Nabidka u€astnika musi splfiovat vSechny niZze uvedené pozadavky a parametry specifikované zadavatelem.
V pfipadé parametri vymezenych minimalni nebo maximalni drovni nebo rozmezim hodnot musi nabidka
ucastnika vyhovét alespor stanovené pozadované Urovni.

1.  Stolni masivné paralelni sekvenator
Pocet kusu: 1

Zadavatel poptava pfistroj pro masivné paralelni sekvenovani DNA s kapacitou vysSich stovek miliond
soucasné.

Pozadované viastnosti:

= (Ocekavany pocet reads na flowcell 750-1500 miliond;

= Minimalni délka paired-end sekvenace 2x150bp;

= Pocet flowcell pozic min. 2;

= Podil bazi s kvalitou vy3si nez Q30 pfi sekvenaci 2x150bp min. 85 %;
= Doba sekvenace 2x150bp max. 50 hod.;

= Umoznuje sekvenovat s vyuzitim standardnich sekvenacnich primer( pro lllumina TruSeq a Nextera,
véetné sekvenace indexu lllumina TruSeq a Nextera kompatibilnich knihoven;

= Umoznuje v jednom béhu na jedné flowcell sekvenovat souc¢asné s vyuzitim lllumina TruSeq i Nextera
primer(.
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